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Sybenga, J.: Meiotic Configurations: A Source of
Information for Estimating Genetic Parameters.
Series: Monographs on Theoretical and Applied Ge-
netics, Vol.1.

Berlin, Heidelberg, New York: Springer 1975.

251 S., 65 Abb., 65 Tab. Geb. DM 68, --.

Die vorliegende Monographie ist der erste Band einer
vom Verlag geplanten Serie, mit der moderne Teilge-
biete der theoretischen und angewandten Genetik dar-
gestellt werden sollen.

Mit den "Meiotic Configurations" legt J. Sybenga
- bekannt als Autor zahlreicher Publikationen iiber
Meiose-Studien und des 1968 erschienenen Lehrbuchs
""Cytogenetica' - eine Arbeit vor, in der in umfassen-
der Weise die verschiedenen meiotischen Chromoso-
men-Konfigurationen beschrieben werden. Darauf auf-
bauend wird eine Vielzahl von statistischen Methoden
zur Schéitzung unterschiedlicher genetischer Parame-
ter, die zu Rekombinationsprozessen im weitesten
Sinne in Beziehung stehen, kritisch dargestellt.

Ausgehend von der Darstellung der Meiose als
Komplex von Prozessen zur Regulation der Rekombi-
nation wird in einem umfangreichen Abschnitt auf die
Analyse des Crossing-over eingegangen. Hier werden
zunédchst Schitzverfahren fiir Crossing-~over-Fre-
quenzen auf der Grundlage cytologisch erfafibarer
Chiasma-H&aufigkeiten behandelt. Da bei vielen Or-
ganismen die meiotischen Prophasestadien cytologi-
schen Analysen unzuginglich und damit Chiasma-Fre-
quenzen nicht direkt bestimmbar sind, ist ein grofier
Teil der Ausfiihrungen jenen Fillen gewidmet, wo
Chiasma-Frequenzen nur indirekt iiber Metaphase I-
Auswertungen ermittelt werden kdnnen. Diese, insbe-
sondere bei Pflanzen hiufig gegebene Situation erfor-
dert spezifische statistische Verfahren, an deren Ent-
wicklung der Autor der Monographie erheblichen An-
teil hat.

Unter Beriicksichtigung von Interferenzerscheinun-
gen sowie einer Reihe weiterer modifizierender Ein-
fliisse werden zunichst normale Genome (unmarkier-
te Chromosomen) bei Diploiden und Autotetraploiden,
anschlieBend markierte Chromosomen (Telocentrics,
Defizienzen, Inversionen, Translokationen) und nu-
merische Marker (primére Trisome, telocentrische
Trisome, Monosome) behandelt. Ein weiterer Ab-
schnitt ist der Analyse der Chromosomenpaarung ge-
widmet. Getrennt in nicht-kompetitive (nur zwei po-
tentielle Paarungspartner) und kompetitive Situationen
(mehr als zwei potentielle Paarungspartner) werden
unter Beriicksichtigung einer Reihe numerischer und
chromosomenstruktureller Varianten Verfahren zur
Schédtzung der Anzahl und der Verteilung von Paarungs-
initialpunkten sowie zur Ermittlung von Paarungspre-
ferenzen dargestellt. Der abschlieBende Abschnitt ist
der Problematik der Chromosomenverteilung in der
Meiose I gewidmet, wobei fiir bi- (Disomie) und mul-
tivalente (Translokationsheterozygotie, Polysomie)
Paarungsverbiénde auf zahlreiche, die Centromer-Ko-
orientierung beeinflussende Faktoren eingegangen wird.
Ein groBer Teil der zu diesem speziellen Thema in
der Literatur weit verstreuten Beitrdge wurde von dem
Autor zusammengetragen und zur Stiitzung der fundier-
ten statistischen Verfahren kritisch ausgewertet. Nicht
zu ilibersehen ist sein eigener Anteil an der Weiter-
und Neuentwicklung zahlreicher spezieller Analyse-
Methoden. Die im Vorwort gedulerte Absicht, Mog-

lichkeiten und Grenzen der aus der Analyse meioti-
scher Konfigurationen abzuleitenden quantitativen In-
formation aufzuzeigen, erscheint in recht vollstédndi-~
ger und abgerundeter Form gelungen. Dabei wird
deutlich, mit welchen Unsicherheitsfaktoren derar-
tige Kalkulationen bei den gegenwértig sehr unvoll-
stdndigen Kenntnissen, z.B. liber die molekulare Ba-
sis solch komplexer Prozesse wie etwa der Chromo-
somenpaarung, der Chiasmabildung oder der Centro-
mer-Koorientierung, behaftet sind.

Insgesamt diirfte diese Monographie in eine echte
Liicke der spezielleren genetischen Fachliteratur
stoflen. G. Kiinzel, Gatersleben

Frankel, O.H.; Hawkes, J.G. (Eds.). Crop genetic
resources for today and tomorrow. Series: Interna-
tional Biological Programme.

Cambridge, London, New York, Melbourne: Cam-
bridge University Press 1975. 492 S., 55 Abb.,
58 Tab. Geb. £ 13.00.

Im Jahre 1967 wurde die erste gemeinsam von FAO
und IBP vorbereitete Tagung liber die Erforschung

und Erhaltung der genetischen Formenmannigfaltig-
keit abgehalten. Thre Ergebnisse wurden in einem von
IBP herausgegebenen Handbuch "'Genetic Resources in
Plants - their Exploration and Conservation'', erschie-
nen bei Blackwell, Oxford and Edinburgh, niederge-
legt. Es beinhaltet die wissenschaftlichen Grundlagen
dieses Forschungsgebietes und ihrer Zielsetzungen,
die eine Zusammenarbeit von Spezialisten auf Gebie-
ten erfordert, die von der Okologie, Genetik, Syste-
matik und Pflanzenanbau bis zur Computer-Datenver-
arbeitung reichen. Als vordringliche Aufgaben wur-
den auf dieser Tagung herausgestellt: eine Bestandes-
aufnahme der genetischen Ressourcen bei den wichtig-
sten Kulturpflanzen und das Setzen von Prioritéten
hinsichtlich ihrer Erforschung, ferner die Entwick-
lung von Methoden fiir die Langzeitlagerung genetischen
Materials, die Errichtung eines weliweiten Netzwerkes
von entsprechenden Lagerungslaboratorien und die Ent-
wicklung eines international verwendbaren Dokumen-
tations-Systems, als eine wichtige Voraussetzung fiir
die ziichterische Nutzung der Sammlungen. Die Koor-
dinierung aller Planungen und Aktivitdten durch eine
Zentralstelle in der FAO wurde als notwendige Vor-
aussetzung hierfiir angesehen.

Die bisherigen Ergebnisse dieses Programmes
wurden mit einbezogen in die von erfahrenen Spezia-
listen behandelten Themen eines zweiten Bandes des
IBP, der von O.H. Frankel und J.G. Hawkes mit gro-
Bem Geschick und Erfolg unter dem Titel "Genetic
Resources for today and tomorrow' konzipiert und re-
digiert wurde.

Der zweite Band unterscheidet sich von dem vor-
hergehenden dadurch, daB er sich mit mehr spezifi-
schen Problemen in wissenschaftlicher und technischer
Hinsicht befaflt, mit denen man bei der Ausfiihrung der
gesetzten Vorhaben bei der Sammlung und Konservie-
rung der von der 'Erosion'' bedrohten Genpools kon-
frontiert wird.

Im Teil 1 werden in 2 Kapiteln die unterschiedli-
chen genetischen Strukturen von Populationen in Ab-
hingigkeit vom ''breeding system'' und den Wirkungen
von Isolation und Selektion behandelt. Es folgt ein stark
theoretisch fundiertes Kapitel liber die optimale Mu-
sterentnahme aus den Populationen mit Betrachtungen
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iber die ZweckmaéBigkeit einer Konservierung von
Bulks oder spezifischen Genotypen. Mit einem Kapitel
iber die Erfahrungen bei einer Gersiensammlung in
Athiopien dahingehend, daB Gene fiir Krankheitsresi-
stenz nicht zufallsmé&Big verteilt sind, schlieft Teil I.

Teil IIA befasst sich mit der Erforschung der gene-
tischen Variation, fiir die als Grundlage eine Uber-
sicht, eine Art Bestandesaufnahme der genetischen
Resourcen in Gebieten mit einer gehduften Formen-
mannigfaltigkeit angesehen wird. Wenn auch die ge-
genwirtige Bestandesaufnahme noch sehr liickenhaft
ist, so erhalten die Sammler bereits Hinweise flr
Gebiete, in denen fiir bestimmte Kulturpflanzen eine
groBe Gefahr der genetischen Erosion besteht. Mit
praktischen Problemen bei der Sammlung von sexuell
und vegetativ vermehrbaren Arten und auch von B&iu-
men befassen sich 3 Kapitel des Teils IIB. Der Teil
IIC enthdlt zunichst Berichte {iber die Sammelaktivi-
titen einiger Ldnder. Weit interessanter sind die sich
anschlieBenden Berichte erfahrener Sammel-Spezia-
listen von Reis, Kartoffeln und Kakao. Da der Wert
von Sammlungen nicht auf dem Feld direkt abgeschéitzt
werden kann, wie Harlan mit Recht betont, kommt der
Bewertung (evaluation) von Sammlungen durch ein
vielseitiges ''screening’’ eine entscheidende Bedeutung
zu. Diese Arbeiten sind weit schwieriger und langwie-
riger und mit einem groBen Aufwand verbunden als
die Durchfiihrung von Sammlungen selbst. Hier findet
der interessierte Leser viele wertvolle Informationen
und Anregungen in den 6 Kapiteln von Teil III. Das
Auffinden von Resistenzen gegen pflanzliche und tie~
rische Schidlinge wird an den Untersuchungen der so
umfangreichen Reis~Sammlung von IRRI (International
Rice Research Institute) geschildert. Grundsitzliche
Probleme des ''screenings'' fiir Resistenzen werden
in einem speziellen Abschnitt besprochen, der fiir
Ziichter besonders wichtig ist. Hier wird die Bedeu-
tung der spezifischen und unspezifischen Resistenz
und ihrer Wechselwirkungen klar herausgestellt und
u.a. darauf hingewiesen, das die spezifische Resistenz
notwendigerweise das Testen auf nicht-spezifische ver-
dunkelt, da diese hypostatisch gegeniiber der ersteren
ist. Die Bedeutung der Erstellung von Karten liber das
gehiufte Vorkommen von Resistenzen in bestimmten
Gebieten und die Errichtung von entsprechenden Re-
servaten, 'that will act as dynamic reservation cen-
tres of important wild host species and pathotype var-
iability ', wird herausgestellt.

Sehr zu begriien ist der umfangreiche Teil IV, der
sich in 9 Kapiteln mit den vielseitigen Problemen der
Langzeit-Lagerung bei den verschiedenen Kulturarten
befaflt. Besondere Bedeutung verdient hierbei die Dar-
stellung der Technik von Gewebe- und Zellkulturen und
das Problem ihrer genetischen Stabilitdt. Die hier er-
zielten Fortschritte bedeuten einen wesentlichen Bei-
trag zur ErhShung der Effizienz der Genbanken. Von
nicht geringerer Bedeutung, besonders fiir die Kom-
munikation der Genbanken untereinander und fir die
Bereitstellung spezifizierten genetischen Materials
an die Ziichtung, ist ein einheitliches Dokumentations-
und Informationssystem. Uber Fortschritte, Stand und
Zielsetzung auf diesem Gebiet unterrichtet der Ab-
schnitt V. Im anschlieRenden Abschnitt VI wird liber
die Arbeiten einiger Zentralinstitutionen genetischer
Resourcen berichtet und die Notwendigkeit der Er-
richtung eines kooperativen weltweiten Netzwerkes die-
ser Zentren herausgestellt.

Allen Interessenten an der Sammlung, Erhaltung
und Nutzung der noch vorhandenen genetischen Re-
sourcen kann dieser 2. Band warmstens empfohlen
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werden. Er enthilt viele wertvolle Informationen und
Anregungen und bildet damit einen wesentlichen Bei-
trag zur Verwirklichung der Zielsetzungen.

H. Kuckuck, Hannover

Benl, G.: Vererbung. Eine kurze Einfilhrung in die
Grundlagen der klassischen und der modernen Genetik.
2. Aufl.

Minden: A. Philler 1974. 207 S., 48 Abb. Brosch.
DM 9, --.

In der 2. Auflage des Bandes ''Vererbung'', die finf
Jahre nach Erscheinen der 1. Aufl. vorliegt, ist die
gleiche Gliederung des Stoffes beibehalten worden.

Von den Grundlagen der klassischen Genetik aus-
gehend werden Teilgebiete der Zytogenetik, der Mole-
kulargenetik und der Mutationsforschung behandelt.
Gegeniiber der 1. Auflage sind Ausweitungen des Textes
insbesondere in den Kapiteln '"Molekulare Vererbung'',
""Vererbung des Geschlechts" und ""Mutationsgenetik''
erfolgt. Der Umfang von Kap. V (Molekulare Verer-
bung) ist von 14 auf knapp 20 Seiten, der vonKap. VI
(Vererbung des Geschlechts) von 19 auf 23 Seiten er-
weitert worden. In einem modernen Buch iliber Verer-
bung ein Verhélinis, das der Bedeutung unddem Um-
fang der Erkenntnisse sicherlich nicht gerecht wird.

Im iibrigen gilt das fiir die 1. Auflage Gesagte. Das
Bandchen spricht einen grofien Kreis biologisch inte-
ressierter Laien an. Dem vorgebildeten Lehrer und
Studenten kann es in dieser Form allerdings nicht mehr
vorbehaltlos empfohlen werden.

K. Grober, Gatersleben

Ayala, F.J. (Editor): Molecular Evolution.
Sunderland, Mass.: Sinauer Associates 1976, distri-
buted in Europe by W.H. Freeman and Company,
Reading (Engld.) , 277 S., 50 Abb., 22 Tab. Brosch.
£6,90.

Zum Thema der molekularen Evolution werden in dem
von Francisco J. Ayala herausgegebenen Buch 13 Bei-
trage von 17 Wissenschaftlern veroffentlicht, die auf
einem Symposium im Juni 1975 in Davis, Californien,
vorgetragen wurden. Nach einer kurzen Einfithrung des
Herausgebers in die Grundlagen der molekularen Ge-
netik wird in vier Arbeiten der Proteinpolymorphis-
mus, seine Entstehung und Erhaltung in einer Popula-
tion dargestellt und besprochen, wobei von den einzel-
nen Autoren (R.K. Selander, G.B. Johnson, M. Soulé,
J.W. Valentine) verschiedene Hypothesen zur Erkli-
rung der Phanomene vorgestellt werden. Die weiteren
Kapitel beschiftigen sich mit genetischen Differenzen
zwischen den Populationen, wobei Th. Dobzhansky in
die Problematik der Artbildung einfiihrt und die gene-
tische Differenzierung bei der Artbildung in tieri-
schen Populationen von J.C. Avise und in pflanzlichen
Populationen von L.D. Gottlieb abgehandelt wird. Phy-
logenetische Probleme und taxonomische Fragestel-
lungen werden mit Hilfe der Aminosiurensequenz in
Proteinen von M. Goodman und W.M. Fitch unter-
sucht. R. Hinegardner berichtet liber die Evolution
der Genomgrofe, eine Gruppe von fiinf Wissenschaft~
lern beschiftigt sich mit der Entwicklung von repeti-
tiver und nicht repetitiver DNA (G.A. Galau, M.E.
Chamberlin, B.R. Hough, R.J. Britten, E.H. Da-
vidson) und A.C. Wilson beschreibt den Stand der For-
schung hinsichtlich der Evolution der Genregulation.
Der Herausgeber moéchte mit diesem Buch einen
weiten Leserkreis ansprechen. Es ist gedacht an den
Wissenschafiler, der hier eine Zusammenfassung der
Probleme und Ergebnisse der aufgefiihrten Themen
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finden soll, an den Studenten der Biologie, graduiert
oder nicht graduiert, als Ergdnzung zu Lehrbiichern
der Evolution, die die speziellen Probleme der mole-
kularen Evolution nicht so ausfiihrlich beriicksichtigen
kénnen, und auch an den interessierten Nichtwissen-
schaftler. Ob das ausgezeichnete Buch, das das weite
Feld der molekularen Evolution in seinen bisherigen
Ergebnissen und den verbleibenden Problemen dar-
stellt und diskutiert, diesen verschiedenen Ansprii-
chen gerecht wird, ist zu bezweifeln. Fiir das Ver-
stindnis der Zusammenhinge sollte ein erhebliches
Grundwissen vorhanden sein, das durch das relativ
kurze einfithrende Kapitel des Herausgebers jedoch
nicht vermittelt wird. Das schmaélert aber nicht den
Wert des Buches, das gewinnbringend in Kursen und
Seminaren benutzt werden kann. Diese Verwendungs-
moglichkeit wird dadurch unterstiitzt, daf am Ende
eines jeden Kapitels spezielle Literaturhinweise fiir
ein weiteres Studium gegeben werden. Diese Hinweise
werden zus#tzlich zu einem umfangreichen Literatur-
verzeichnis angefiihrt. K. Wshrmann, Tiibingen

Ehrman, L.; Parsons, P.A.: The Genetics of Be-
havior.

Sunderland, Mass.: Sinauer Associates, 1976, dis-
tributed in Europe by W.H. Freeman and Company
Reading (Engld.). VIII 390 S. zahlr. Abb. u. Tab.
Geb. £ 11.30.

Findet eine Abendgesellschaft heraus, daB man sich
beruflich mit Genetik - oder gar mit Genetik des Men-
schen - befaft, so wird man sofort gefragt, wie es
denn mit der Vererbung von Charaktereigenschaften
und Begabungen bestellt sei. Und doch kann die Ge-
netik auf diese Frage meist nur Antworten geben, die
wesentlich unpraeziser sind als auf dem Gebiet der
Vererbung von Krankheiten, Blutgruppen und.dhnli-
chem. Aus verschiedenen Griinden entzieht sich der
Bereich des Befindens und Verhaltens noch weitgehend
der genetischen Analyse. Und doch wird an verschie-~
denen Objekten iiber diese Probleme gearbeitet. Die
Autoren versuchen, einen Uberblick zu geben. Er
reicht von Drosophila bis zum Menschen und umfaft
Eigenschaften von der Brutpflege der Bienen (ein be-
sonders schénes Beispiel einer gegliickten Analyse)
bis zur Straffidlligkeit menschlicher Zwillinge. Alle
diese Merkmale sind mit sehr verschiedenen tief ein-
dringender Methodik studiert worden. Wihrend z.B.
das Studium von kiinstlichen Mosaiken verschiedener
Drosophila-Mutanten bis zur Funktion einzelner
Ganglienzellgruppen bei der Ausfiihrung bestimmter
Bewegungen vorgedrungen ist (Benzer et al.), miiht
man sich auf weiten Gebieten der Genetik - auch der
Humangenetik - immer noch mit quantitativen Ver-
gleichen kaum meBbarer Variabler ab. Fir den Ge-
schmack des Referenten stellen die Autoren alle die-
se Bemiihungen zu sehr als quasi gleichwertig neben-
einander, ohne die Unterschiede in der analytischen
Kraft der angewandien Methoden ausreichend zu be-
riicksichtigen. Insbesondere wird die geringe Erkli-
rungskraft von Konzepten der quantitativen Genetik
wie des Heritabilitdtskonzeptes, nicht geniigend her-
ausgehoben. Fiir denkritischen Leser enthilt das Buch
trotzdem viele wertvolle Informationen aus einer weit-
verstreuten und teilweise schwer zugédnglichen Litera-
tur, so iiber Insekten, Nagetiere wie M3use und Rat-
ten, oder Vdgel und iiber den Menschen. Wie zuverlis-
sig diese Hinweise im einzelnen sind, ist schwer zu
beurteilen; der Referent fand seine Arbeiten zur Ge-
netik des EEG den - von ihm sehr geschitzten - Kol-
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legen Omenn und Motulsky zugeschrieben. Das Buch
enthélt eine reichhaltige und niitzliche Bibliographie.
F. Vogel, Heidelberg

26. Colloquium der Gesellschaft fiir Biologische Che-
mie, 10.-12. April 1975 in Mosbach/Baden: Molecu-
cular Basis of Motility. Ed. by Heilmeyer Jr., L. M.

G.; Riiegg, J.C.; Wieland, Th.
Berlin, Heidelberg, New York: Springer 1976. 222 S.,
103 Abb. 22 Tab. Geb. DM 60, -.

Der erste Abschnitt (70 S.) enthilt eine schéne Uber-
sicht von H.E. Huxley iiber Mechanismus und Kontrol-
le der Kontraktion im quergestreiften Muskel. K.C.
Holmes bespricht dann auf der Grundlage von Réntgen-
kleinwinkelstreuungsmessungen Aktomyosin-ATPase
und cross-bridge Zyklen, D.R. Trentham die Mecha-
nismen von Myosin- und Aktomyosin-ATPase, R.J.
Podolski die Kinetik des cross-bridge Umsatzes und
D.R. Wilkie die Umwandlung von chemischer in me-
chanische Energie.

Im 2. Abschnitt (77 S.) bespricht W. Hasselbach
Freisetzung und Aufnahme von Ca®* durch das sarko-
plasmatische Retikulum, J. Gergely die Beziehungen
zwischen Ca®* , Troponin und Aktomyosin-ATP-ase,
S.V, Perry die mdégliche funktionelle Bedeutung der
Phosphorylierung von Troponin-I und -T und leichten
Myosinketten durch Proteinkinase, Phosphorylase-
kinase und Myosin-Leichtkettenkinase, J. Kendrick-
Jones die Rolle des Ca®" in Myosin-regulierten glat-
ten Muskeln; E.H. Fisher beendet diesen Abschnitt
mit einer Zusammenfassung iiber die konzertierte
Regulation von Glykogenabbau und Muskelkontraktion
durch Ca®* mit vergleichenden Befunden iiber Struk-
tur und Funktion der Phophorylasekinase.

Der 3. Abschnitt (53 S.) ist den kontraktilen Pro-
teinen von nichtmuskuldren Zellen gewidmet. J. Bryan
behandelt Mechanismen der Tubulinaggregation, E.F.
Liischer die Bedeutung von Tubulin, Aktomyosin, Tro-
momyosin und Troponin fiir die Thrombozytenfunktion,
P. Calissano die Interaktionen von Nevenwachstums-
faktor mit Aktin und Tubulin aus Nervenzellen und Th.
Wieland die Rolle der durch Phallotoxine zu stabili-
sierenden F-Form des Leberzellaktins bei der Funk-~
tion der Leberzellmembran.

Alle Beitrige enthalten Literaturhinweise bis 1973/
75 und die anschlieBenden, meist kurzen Diskussions-
bemerkungen. Der vorliegende Band vermittelt ein
klares Bild iiber das bisher Erreichte sowie noch offe-
ne und in Bearbeitung befindliche Fragen. Das Buch
ist dem Nicht-Spezialisten zur Gewinnung eines fun-
dierten Uberblickes mit guten Hinweisen zur Original-
literatur sehr zu empfehlen. Der auf dem gleichen Ge-
biet Tdtige wird viele anregende Details und weiterfith-
rende Gedanken darin finden. H. Frunder, Jena

Suzuki, D.T.; Griffiths, A.J.E.: An Introduction to
Genetic Analysis.

San Francisco: W.H. Freeman and Company 1976.
XII, 468 S., zahlreiche Abb. u. Tab. Geb. £ 8.80.

Die Autoren des vorliegenden Buches wenden sich an
den Studienanfidnger mit der Absicht, ihn in histori-
scher Reihenfolge nicht nur mit genetischen Konzep-
ten vertraut zu machen, sondern ihm in der didaktisch
sehr geschickten Frage-Antwort-Form Grundregeln
und Ubungen fiir die genetische Analyse zu vermitteln,
die ihn in die Lage versetzen sollen, genetische Ex-
perimente sinnvoll auszufiihren.

Es handelt sich also nicht um einen der iiblichen
Lehrbuchtexte, sondern um den nach Ansicht des Re-
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ferenten gelungenen Versuch, neben profunder Sach-
kenntnis und ProblembewuBtsein vor allem quantita-
tives Denken anzuregen und zu vermitteln. Wesent-
liche Aussagen werden in Form von Botschaften typo-
graphisch besonders hervorgehoben, die graphischen
Darstellungen sind bis auf wenige Ausnahmen (Die
Grauschattierung des Episoms in den Fig.6-11c und
6-11d ist irrefilhrend. Die dunkte Zone miifte hell und
die helle dunkel schattiert werden.) sehr klar und
iibersichtlich und die zumeist elektronenoptischen Auf-
nahmen vorziiglich.

Die insgesamt 14 Abschnitte befassen sich mit fol-
genden Themen: Mendelismus, Chromosomentheorie
der Vererbung, Ausweitung der genetischen Analyse
auf multiple Allelie, Interaktion und Polygenie, Kop-
pelung, Chromosomenkartierung, Rekombination bei
Bakterien und Bakteriophagen, Cytogenetik, Mutation,
Natur des Gens, DNA-Struktur, DNA-Funktion, mole-
kulare Mutations- und Rekombinationsmechanismen,
Entwicklungsgenetik und Populationsgenetik.

Im Text eingestreute und zumeist rhetorische Fra-
gen werden am Ende jedes Abschnitts durcheine Reihe
echter Probleme erginzt, die sich bei Verwendung des
Buches im Unterricht auch sehr gut fiir begleitende
Tutorien eignen.

Im AnschluB an die 14 Kapitel ist eine Reihe allge-
meiner Fragen unter Einschluf zweier genetischer
Kreuzwortritsel zusammengestellt worden. Sie decken
den Gesamtstoff des Buches ab und sollen der Selbst-
kontrolle, gegebenenfalls auch zur Vorbereitung auf
Priifungen dienen.

Am rechten Rand des aufgeschlagenen Buches fin-
det sich auf jeder Seite eine Reihe von Strukturbildern,
die beim schnellen Durchbléttern den Ablauf der Mei-
ose, der Mitose, der DNA-Replikation und der Trans-
lation darstellen sollen. Uber den didaktischen Wert
dieser laufenden Bilder kann man geteilter Meinung
sein, iliber den des gesamten Buches dagegen nicht.
Es ist fiir die Einfiihrung in das Gebiet der genetischen
Analyse und der Problematik des Sachgebietes sehr
gut geeignet und sollte daher nicht nur von Bibliothe-
ken beschafft, sondern auch fiir die Verwendung im
Unterricht empfohlen werden. Der Verlag sollte die
Herausgabe einer preiswerten Paperback-Ausgabe fiir
Studenten erwigen. W. Seytfert, Tiibingen

British Medical Bulletin, Vol. 32, No. 1: Human
Malformations. Scientific Editor: Berry, C.L.
London: Medical Department. The British Council
1976. 98 S., 22 Abb., 27 Tab. Brosch. £ 3.50.

Das vorliegende Heft befaft sich mit der Genetik,
prianatalen Diagnose, Epidemiologie, Diagnostik, Pro-
phylaxe und daraus entstehenden ethischen Problemen.
19 international bekannte Wissenschaftler nehmen in
15 Aufsidtzen dazu Stellung, wobei besonders ausfiihr-
lich die prinatale Diagnose besprochen wird. Dazu be-
handelt ein Aufsatz die physikalischen Methoden wie
Réntgen mit und ohne Kontrastmittel, Ultraschall und
Fetoskopie. Letztere ist noch nicht reif fiir die kli-
nische Routine, weil die Gefahr fiir denFoetenim Ver-
gleich zum Informationsgewinn mit anderen Methoden
zu grof ist. Laurence berichtet iiber 409 Amniozen-
thesen, von denen 178 zum Ausschluf von Chromoso-
menaberrationen, 226 wegen Verdacht auf Spina bifida
aperta und 5 wegen X-chromosomaler Erkrankungen
in den Familien (Geschlechtsbestimmung) gemacht
worden waren. Zytogenetisch positive Fille fand man
16 mal. Indikationen im einzelnen: Fortgeschrittenes
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Alter der Mutter (iiber 35 Jahre) 102 Falle, Kind mit
Down-Syndrom. oder Down in der Familie 39 Fille,
Translokationen bei Eltern 4 Fille, vorangegangenes
Kind mit unbestédtigtem Verdacht auf Chromosomen-
aberration 10 Fille, allein miitterliche Angst 12 Fille.
Komplikationen der Amniozenthese in Form von Abor-
ten um 1%. Die Amnionzellkultur war erfolgreich in

95 %, wenn die Amnionfliissigkeit frei von Blutbeimen-
gungen war. Je nach Blutbeimengung sinkt die Rate
auf 88,7 % - 63,2 % ab, so daBl eine zweite Punktion not-
wendig ist. Das Ergebnis lag nach 22-24 Tagen vor.
Von Brock wird iiber chemische Methoden berichtet,
worunter vorwiegend die Bestimmung der a-Fetopro-
teins verstanden wird. Dieses ist erhdht bei offenen
Defekten des Neuralrohres und anderen MifSbildungen
des Zentralnervensystems wie z.B. Anencephalie.
Fehldeutungen sind moglich, wenn das Punktat blutig
ist und die Blutbeimengung aus dem foetalen Kreislauf
stammt. Durch Bestimmung von Hamoglobin F mit ei-
nem Antiserum 148t sich diese Fehlerquelle erkennen.
Bestimmung des o-Fetoproteins im Blutplasma der
Mutter gibt noch unsichere Resultate. C.O. Carter be-
richtet {iber das empirische Risiko von Geschwistern
oder Kindern der Indexfille mit Einzelmifbildungen
wie: Spina bifida und Anencephalie (7-15), Herzdefekte
(20-40), Pylorusstenose (10-50), Lippen-Kiefer-Gau-
menspalte (40) und angeborene Hiiftluxation (30-160).
Die Zahlen in Klammern geben an, um wieviel mal
grofBer das Risiko fiir den Wiederholungsfall fiir Ver-
wandte ersten Grades im Vergleich zur Gesamtbevsl -
kerung ist. Die Ergebnisse entsprechen am ehesten
dem Modell einer polygenetischen Vererbung mit
Schwellenwerteffekt. Nach der detaillierten Ubersicht
von Smithells konnen Alkohol, Antikonvulsia, Steroid-
hormone, Antikoagulantien (Warfarin) und einige Fak-
toren in Zusammenhang mit der Titigkeit in Opera~
tionsséilen teratogen wirken. Letzteres betrifft beson-
ders Anaesthesistinnen. Die 1972 von Rennwick po-
stulierte teratogene Wirkung pilzinfizierter Kartoffeln
konnte bisher nicht bestitigt werden, ebenso die Wir-
kung von weichem Trinkwasser. LSD und Folsdure-
mangel sind moglicherweise ebenfalls teratogen. Ein
teratogener Effekt von Virusinfektionen ist méglich,
ist aber bisher nur fiir Rételn sicher nachgewiesen.
Weitere Aufsitze wie: Testung von Arzneimitteln auf
ihre teratogene Wirkung, Uberwachung und deskrip-
tive Epidemiologie, Modellsysteme fiir die Teratologie,
Mechanismus und Pathogenese, Mifbildungen der Glied-
maBen, Deformitdten des Bewegungs- und Stiitzappa-
rates und gesetzliche Verantwortung sowie das Recht
zur Kompensation befassen sich mit den angeschnitte-
nen Fragen im Detail. A. Knapp, Greifswald
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In der neunten Lieferung des Chromosomenatlasses,
der die Tafeln 401-450 beinhaltet, wird der bisheri-
ge Charakter des Werkes im wesentlichen beibehal -
ten. Eine Zunahme hat lediglich die Darstellung ge-
bénderter Karyotypen erfahren. Bei den Rodentia, die
wieder den groften Anteil stellen, ist basierend auf
Untersuchungen von A.D. Stock (J. Mammal. 55:
505, 1974) die Gattung Dipodomys mit 21 Karyotypen
vertreten.

Der Preis hielt sich auch bei dieser Lieferung in
erfreulichen Grenzen. J. Schoneich, Gatersleben




